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Predchozi tyden

Analyza proteinovych sekvenci
» identifikace domén
» predikce sekundarni struktury
» modelovani a predikce 3-D struktury



KFizova DNA

¥

*CTTCCTTAT
+GAAGGAATA

N NITTCCCAAGACE P T

¥V \ARGCETTCTGG
o

TATTCCTTES

( ATAAGGAA

CATTTCATTTGEAGAGEA” N g

AAGTAAAGTAAACCTCTCCT

V107 Bioinformatika | -
Prednaska 7

Zviastni struktury DNA

Interakce DNA-protein

Interakce protein-protein

Fylogenetické analyzy
Priste

Préace s expresnimi daty



Triplexova DNA
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Duplicitni sekvencni vzory a jejich vztah k struktufe DNA

Repeat (angl.):

inverted (palindrom) kfizova DNA, vazebni misto
dimerd

tandem posun v DNA (slipped DNA), periodické
substruktury, telomery

dispersed mobilni DNA, libovolni funk&ni motivy
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htfp://tandem.bu.edu/benson.html
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DNA landscape
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D66 S CH D CDE
PFiste

Prace s expresnimi daty

gcacccoggtogtgtccccagdcaccogcogecetagoag|l
1780" 1730"
positionl7e6 lenath: 1 frequency: 0
zoom level; 2 filter: none
— .
B4 16 -4 1 0 1 4 16 B4
il ] 1 7
!

Odc¢itame hodnoty zjistény ve dvou databazich. Pokud je
rozdil dostatecné velky, zvyrazni se dana hodnota barevné.
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Xlandscape - neocekavana frekvence o————

Interakce protein-protein
Fylogenetické analyzy

PFiste

I 11 Préce s expresnimi daty

Crpaeegt aatgeaacagecte 090Ca030aCCoCagag0s
12001 1210 1220° i} 1260 1270
length: 11 frequencl, 093
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Napf. oCekavame, zZe
fo(ACGTA) = f(ACGT) x f(A)
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Interakce DNA-protein

TRANSFAC/TESS

http://www.cbil.upenn.edu/cgi-bin/tess/tess

» Jaké sekvence rozpoznava transkripéni faktor Egr-1 ?
» Jaky faktor se vaZe na sekvenci GATATACGG



DIP

Protein A

Swissprot
PIR
Genbank
Organism
Description
Function
Enzyme Code
Superfamily
Cellular Localization

Interaction

Experiment #1

Protein B

Swissprot

Organism
Description
Function
Enzyme Code
Superfamily
Cellular Localization

Protein A
Protein B

Domain involved
and
Range of amino acid
Dissocialion constant

PMID/UID code
Technique
Author
Title
Journal
Year

Experiment #n

http://dip.doe-mbi.ucla.edu/

PMID/UID code
Technique.
Author
Tide
Journal
Year
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DIP :

Interakce protein-protein

struktury DNA

e DNA-protein

Fylogenetické analyzy

Cell Cycle Control

Transcription Préce s expresnimi daty

http://dip.doe-mbi.ucla.edu/
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Fylogenetické analyzy

Zakladem fylogenetické analyzy je znalost parovych
vzdalenosti O
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Fylogenetické analjzy

Metody konstrukce strom{ FEEBCIEICY

UPGMA
Neighbor-joining
Maximum parsimony
Maximum likelihood

vV v v v

http://upload.wikimedia.org/wikipedia/en/3/36/ITOL Tree_of life.jpg
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Fylogeneticky strom pribuznosti DNA priméatd verakce DNAproten

terakce protein-proteir

Fylogenetické analyzy

UPGMA Distance Tree of Primates using Jukes-Cantor model

Prace s expresnimi daty
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Genographic Project - V107 Bioiformatica -
http://www.nationalgeographic.com/genographic/

Zvlastni struktury DNA

Interakce DNA-protein

Interakce protein-proteir
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Prace s expresnimi daty
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Zkoumanim DNA na chromozomu Y byla zjiSténa
pribuznost kiestand v Libanonu s Evropany.
NejpravdépodobnéjSim vysvétlenim je, Ze se jedna o
potomky kfizaku.
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PFisté Prace s expresnimi daty
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