Cviceni k druhé puli prednasky
PB051 -- analyza biologickych
siti

CvicCeni 1.1 (staticka analyza, intergace dat)
[Sb]

Stdhnéte si soubor obsahujici data genové interakcni sité E. Coli. Uzly
odpovidaji jednotlivym gentim a orientované hrany signalizuji vazbu
proteinu zdrojového genu na cilovy gen. (Zdrojem je regulondb,
soubor byl vyuzivan na pfednaskach v 7.tydnu.) Ze sité vyberte gen
flhCflhD a vytvorte podsit’ zahrnujici tento uzel, jeho sousedni uzly a
vSechny jejich sousedy. S touto podsiti budete dale pracovat.

Z Gene Ontology (GO) stdhnéte aktualni soubor anotacnich dat
specifickych pro E. coli. Tyto soubory jsou k disposici zde. Jedna se o
anotacni mapu provérenou v relevanci k prisluSnému zivo¢iSnému
druhu. Soubor pouzijte jako interface k importu GO anotacnich
atributli k uzltim sité E. Coli.

Pomoci pluginu BINGO (kategorie Functional enrichment) zjistéte
statistickou miru nadreprezentace jednotlivych anota¢nich GO termu
typu "GO_Biological_Process" v analyzované siti. Nejprve jako
referencni mnoZzinu statistického testu zvolte kompletni anotacni
strom. Test opakujte s omezenim na relevantni anotacni podstrom
jako referencni mnozinu, vysledky porovnejte. Vytvorte tabulku
shrnujici vysledky obou testl pro kazdy zahrnuty GO proces
(vysledky lze vhodné vizualizovat kolaCovym grafem).

Hint: Tutoriadl Cytoscape.

Analyzu opakujte pro sit’ vytvofenou z genu crp a vSech jim
bezprostfedné regulovanych genii.


https://www.fi.muni.cz/~xsafran1/vyuka/PB051/network_tf_gene.txt
http://www.geneontology.org/GO.downloads.annotations.shtml
https://www.psb.ugent.be/cbd/papers/BiNGO/Tutorial.html

