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(Rekapitulace) Zadani projektu

m Sestrojit assembly genomu silenky
m Co nejvyssi kvality
m Vizualizovat vysledky a kvalitu
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Nase data

m [llumina + Oxford Nanopore (MinlON),
m Celkem 3 sekvenalni runy, 2 + 1
m Kombinace dlouhych a kratkych readl a jejich odlisna pfesnost

m Dostupny referen¢ni genom urovné scaffold
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Metody

Potfebné kroky:

m Basecall
m Assembly

> Nejdfive dlouhé ready, pak polish pomoci dat z Illumina
> Nejprve kratké ready, pak ujisténi pomoci Nanopore

m Filtrace dat a kontrola kvality

Pro vypolty budeme vyuzivat Metacentrum
> Zjistit dostupnost nastroju
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Rozdéleni prace

m Vybrat nastroje

m Zorientovat se v datech

m Vytvorit workflow / pipeline

m Spustit vypolet na Metacentru
m Vyhodnotit vysledky

Projekt 1 « Assembly genomu Silenky -« 7. fijna 2024

5/8



Casovy plan projektu

m 23.9.2024 Vybér projektu, obdrzeni dat, reSerse literatury

m 7.10.2024 - Uvodni prezentace
> Data, cile, zvolené metody

m 4.11.2024 - 2. prezentace
> Pribézné vysledky, kontrola kvality

m 2.12.2024 - 3.prezentace
> VétSina vysledkd, statistické analyzy, vizualizace

m 16.12.2024 - 4. prezentace, minikonference
> Cile projektu, jejich splnéni, metodika, vizualizace
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Dékujeme vam za pozornost!






