Posttranslaéni Modifikace

Maturace — soubor dil¢ich pochodu, posttransla¢nich modifikaci
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Parcialni hydrolyza

Vedouci sekvence — na N-konci
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Vazba prostetickych skupin
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- fosforylace — reversibilni — proteinkinasy a fosforylasy
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- vazba koenzymu

Skladani bilkovin (folding)
Pomocné bilkoviny — chaperony

Funkce chaperonli — zabranit nezddoucim interakcim, ke kterym by mohlo dojit a prerusit
nevhodné vztahy, které byly navazany.

Bilkoviny
- hsp70 (cytoplasma, ER, chloroplasty, mitochondrie) navazuji nascentni
fetézec vychazejici z ribosomu a posouvaji do ER
- hsp60 (chloroplasty, mitochondrie) tvoii 28merni komplexy zvané GroEL,
formuyi fetézec za spotieby ATP



Folding: assisted by chaperones
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GroEL crystal structure
at 30 A resolution
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