Predikce genu kédujicich proteiny

Prokaryoticke geny

Neprerusované useky DNA mezi startovnim
kodonem (ATG, TG, TTG, cTG) a stop kodonem (TAA,
TGA, TAG).

Eukaryotické geny
Prerusovany introny. Primérna délka exonu je 50
kodon, nékteré jsou mnohem kratsi.

Nekteré introny extremne dlouhé, geny zabiraji mbp
v genomove DNA.




Predikce eukaryotickych genu je

genu prokaryotickych a

predstavuje STALE
NEVYRESENY problém!




Eukaryotické geny
Jednobunécna eukaryota

« Genomy jednobunécnych eukaryot se

vyrazne lisi (frekvence introni, jak velka éast
genomu je tvorena geny kodujicimi proteiny).

« Saccharomyces cerevisiae — 67% genomu je protein-
kédujici, jen 4% obsahuji introny.

* Hlenky — prumérny gen obsahuje 3,7 intronu.

* Pro nektera jednobunécna eukaryota
(kvasinky) je mozneé pouzit stejné postupy
jako pro prokaryota.
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Eukaryotické geny
Mnohobunécna eukaryota

 Rozpoznani exonu/intronu

Identifikace mist sestrihu: GT na 5 konci, AG na
3 konci.

* Chyby pfi rozpoznavani exonu/intronu

Velké mnozstvi chyb. Dlouhé introny — urceny jako

intergenove useky. Kratke intergenove useky —
urceny jako introny.




