Projekty



Projekt 1 — zmena expresie

» Uloha: Porovnajte Uroven expresie na Urovni génov a molekuldrnych
drah medzi pacientami s KRAS mutaciu a bez KRAS mutacie. Pouzite
minimalne 2 r6zne postupy.

* Kroky analyzy:
 ziskanie dat a zhodnotenie kvality
* normalizacia
* popisné statistiky vybranych klinickych premennych
* analyza zmeny expresie
* interpretacia vysledkov



Projekt 2

* Uloha: Je zndme, Ze pacienti s rovhakym innicka typom nadorou,
nepredstavuju homogennu skupinu. Casto su medzi nimi pozorované
odli$né odpovede na rovnaku terapiu, dizka preZitia a pod. Pokuste sa
rozdelit pacientov z prvého suboru do ¢o najhomogénnejsich skupin. Do
ktorych z vytvorenych skupin patria pacienti z druhého suboru?

e Kroky analyzy:
 ziskanie dat a zhodnotenie kvality
* normalizacia dat
rozdelenie pacientov z prvého suboru
priradenie pacientov z druhého suboru k vytvorenym skupinam
klinicky popis vytvorenych skupin



Projekt 3

» Uloha: Najdite gény suvisiace s dobou preZitia a dobou do vyskytu
relapsu u pacientov s KRK. Porovnajte minimalne 2 rozne metddy.

* Kroky analyzy:
 ziskanie dat a zhodnotenie kvality
* normalizacia
* popisné statistiky vybranych klinickych premennych
* analyza prezitia
* interpretacia vysledkov



Data pre projekty 1-3

* ID:GSE39582

e Zdroj: Gene Expression Omnibus
* Kolorektalne karcindmy

e celkom 566 vzoriek
platforma: HGU133plus2

Projekt 1 — davka 08
Projekt 2 — prvy subor davka 03, druhy subor davka 07
Projekt 3 — davka 01



Projekt 4

» Uloha: Popiste zmeny v poéte kdpii génov u pacientov s KRK.
Porovnajte vysledky minimalne 2 r6znych metod.

* Kroky analyzy:
 ziskanie dat a zhodnotenie kvality
* normalizacia
» detekcia zmien
e porovnanie vysledkov



Data pre Projekt 4

e ID: E-GEOD-63216
e Zdroj: ArrayExpress
* Celkom 352 vzoriek metastatickych KRK

* Pouzite: A ramena studie CAIRO na platforme: Agilent SurePrint G3
CGH array (4X180K) CCA_VUMC design AMADID#022522



Ocakavane vystupy

* popis analyzy vratane komentovaného skriptu
* grafické a tabulkové znazornenie hodnotenia kvality a normalizacie
* finalna datova tabulka

* VVysledky:
1. tabulky popisujuce zmenu expresie génov a génovych sad

2. vizualizacia rozdelenia vzoriek, klasifikator, priradenie novych vzoriek do
skupin

3. tabulka popisujuca vplyv génov na prezitie
4. tabulka detekovanych zmien

* Slovné zhrnutie vysledkov



Terminy a hodnotenie

e Celkom 15 bodov (potrebnych 10)

* 5 bodov (2+3) za prezentacie vysledkov
* 10 bodov — zavérecCna sprava a skript

e 1. prezentacia — normalizacia
* 30.3.
* 5 minut
e 2. prezentacia + odovzdanie spravy a skriptu

 18.5.
e 10 minut



