C3211 Aplikovand bioinformatika

Blok 4: Terciarni a kvartérni struktura proteinQ

Uloha 1:
Seznamte se s formatem .pdb. Oteviete v textovém prohlizeci soubor 1RI6.pdb a uvedte:
» 0 jaky protein se jedna?
» Kdo je autorem struktury?
» Jakou technikou byla struktura ziskana?
» Kolik atomU obsahuje kompletni struktura (véetné ligand( a solventu)?

» Jaké prvky sekundarni struktury obsahuje dany protein?

Uloha 2:

Pokuste se wvytvofit model struktury pro zadany protein pomoci serveru SWISS-MODEL
(http://swissmodel.expasy.org/). Pouzijte automaticky mad.

Sekvence:

MYPFEDNPNYTNTYATNEDEFVCPYFLDYYNNSQDDYKNFRGENYDFEDTEENIENRNIEETEYEGLEFRAWNPWNN
LGGNITSGLGASSWAANRIDLFARGRGGELIHNWEDNGKWNYWENLGGILTSSPKAVSWGEFNRIDVVCRGTDNAM
YHKWWDGSSWSGFENLGGQLTSAPTICSWAPNRLDCFARGTDNQLHHKWWDGSSWSQWEALGGSLTSGPGAVSWG
PNRIDVFARGRNNTLIHKWWNGTSWSQWEDLGGFLTSAPCASSRGONRIDVFARGRNNRLMYKYWDGSRWSDWTFE
LOGYLTSEPVSVSRNSSSINVFAKGPRENVIERIYS

Uloha 3:

Pomoci serveru PDBeFold (http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/) analyzujte N-terminalni doménu

proteinu BC2L-C. (PDB koéd: 2WQ4). Naleznéte proteiny s nejvyssi strukturni homologii k tomuto
proteinu.



http://swissmodel.expasy.org/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/
http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/ssm/

Uloha 4:

PoufZijte server Dali (http://ekhidna.biocenter.helsinki.fi/dali server/start) a najdéte blizké strukturni
homology k nékterému z proteinl v PDB databazi (http://pdb.rcsb.org). Vyuzijte Dali Database.

Uloha 5:

Pomoci serveru Topsan (http://www.topsan.org/) zjistéte, do jaké strukturni rodiny patfi protein
z Xanthomonas campestris (PDB ID: 2qjw) a zda jsou znamy néjaké jeho strukturni homology. Pokud
mozno, porovnejte strukturu 2gjw a nejblizsiho homologu.

Uloha 6:

Analyzujte pomoci serveru PDBePISA (http://www.ebi.ac.uk/msd-srv/prot int/pistart.html) lidskou

glutaratdehydrogenasu:
» Tvori lidska glutaratdehydrogenasa oligomer?

» S kolika dalsimi molekulami tvofi kazda molekula dehydrogenasy stabilni vazbu?

Uloha 7:

Ktera residua delta-podjednotky DNA polymerasy ze Saccharomyces cerevisiae jsou klicova pro vazbu
DNA? VyuZijte serveru IBIS (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Structure/ibis/ibis.cgi).

Uloha 8:

Seznamte se se serverem ProFunc (EBI, http://www.ebi.ac.uk/thornton-srv/databases/ProFunc/)
prostfednictvim modelového pfikladu predpoklddané glutaminasy z Bacillus subtilis. Je mozna jind
funkce tohoto enzymu? Vychazejte z predikce na zakladé 3D struktury.
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