C3211 Aplikovand bioinformatika

Blok 3: Funkce proteint

Uloha 1:

Vyhledejte homologni proteiny k nasledujici sekvenci pomoci Blastu na serveru UniProt
(http://www.uniprot.org/). Pokuste se na zakladé vysledku urcit funkci tohoto proteinu.

Sekvence:

SHLSQPWPITCFADRPTPRRSSPDASGQTMHSVFVVHVPYPVVEFLKPAHLTPOQWYRHPIPVNPVVRQPHLPVLYP
APNAGHTPAHSRQGDAALQPLESVPQTVNPTGPVIHGDVAKQKPDTGQSWALNPYCTENWRRILRISRNSHGQORM
PLTTLLOKTSGRNATLITKNSDONTTTSIVSESSMTISACCHSAILRNN

Uloha 2:

Vyhledejte pomoci nastroje CD search (NCBI) konzervované domény nasledujiciho proteinu
(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Structure/cdd/wrpsb.cgi).

Protein:

PEVRSSTQSESGMSQWMGKILSIRGAGLIIGVFGLCALIAATSVTLPPEQQLIVAFVCVVIFFIVGHKPSRRSQI
FLEVLSGLVSLRYLTWRLTETLSFDTWLOQGLLGTMLLVAELYALMMLFLSYFQTIAPLHRAPLPLPPNPDEWPTV
DIFVPTYNEELSIVRLTVLGSLGIDWPPEKVRVHILDDGRRPEFAAFAAECGANYIARPTNEHAKAGNLNYATIGH
TDGDYILIFDCDHVPTRAFLQLTMGWMVEDPKIALMQTPHHFYSPDPFOQRNLSAGYRTPPEGNLEFYGVVQDGNDE
WDATFFCGSCAILRRTAIEQIGGFATQTVTEDAHTALKMORLGWSTAYLRIPLAGGLATERLILHIGQRVRWARG
MLOIFRIDNPLFGRGLSWGQRLCYLSAMTSFLFAVPRVIFLSSPLAFLFFGONITIAASPLALLAYATPHMFHAVG
TASKINKGWRYSEWSEVYETTMALFLVRVTIVTLLSPSRGKENVTDKGGLLEKGYFDLGAVYPNIILGLIMFGGL
ARGVYELSFGHLDQIAERAYLLNSAWAMLSLIITILAATIAVGRETQOKRNSHRIPATIPVEVANADGSIIVTGVTE
DLSMGGAAVKMSWPAKLSGPTPVYIRTVLDGEELILPARIIRAGNGRGIFIWTIDNLQQEFSVIRLVEFGRADAWV
DWGNYKADRPLLSLMDMVLSVKGLFRSSGDIVHRSSPTKPSAGNALSDDTNNPSRKERVLKGTVKMVSLLALLTE
ASSAQAASAPRAVAAKAPAHQPEASDLPPLPALLPATSGAAQAGSGDAGADGPGSPTGQPLAADSADALVENAEN
TSDTATVHNYTLKDLGAAGSITMRGLAPLQGIEFGIPSDQLVTSARLVLSGSMSPNLRPETNSVTMTLNEQYIGT
LRPDPAHPTFGPMSFEINPIFEFVSGNRLNENFASGSKGCSDITNDTLWATISONSQLOQITTIALPPRRLLSRLPQ
PFYDKNVRQHVTVPMVLAQTYDPQILKSAGILASWEGKQTDFLGVTFPVSSTIPOSGNAILIGVADELPTSEFGRP
QVNGPAVLELPNPSDANATILVVTGRDRDEVITASKGIAFASAPLPTDSHMDVAPVDIAPRKPNDAPSFIAMDHP
VREGDLVTASKLQGTGEFTSGVLSVPFRIPPDLYTWRNRPYKMQVRFRSPAGEAKDVEKSRLDVGINEVYLHSYPL
RETHGLIGAVLQGVGLARPASGMQVHDLDVPPWIVEFGODQLNFYFDAMPLARGICQSGAANNAFHLGLDPDSTID
FSRAHHIAQMPNLAYMATVGFPFTTYADLSQTAVVLPEHPNAATVGAYLDLMGFMGAATWY PVAGVDIVSADHVS
DVADRNLLVISTLATSGEIAPLLSRSSYEVADGHLRTVSHASALDNAIKAVDDPLTAFRDRDSKPQDVDTPLTGG
VGAMIEAESPLTAGRTVLALLSSDGAGLNNLLOMLGERKKQANIQGDLVVAHGEDLSSYRTSPVYTIGTLPLWLW
PDWYMHNRPVRVLLVGLLGCILIVSVLARALARHAARRFKQLEDERRKS




Uloha 3:

V nasledujicim proteinu byla zjisténa kombinace rhodanasové a ankyrinové domény. Zjistéte, zda je
tento pfipad unikatni a v jakych jinych kombinacich se tyto domény v pfirodé vyskytuji. Pouzijte
aplikaci CDART (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Structure/lexington/lexington.cgi).

Sekvence:

MNTRSFHRIDVHKARELLQRPDTVLLDCRHPSDFRAGHIAGASPLGDYNADDHVLNIAKHRPVLIYCYHGNASQM
RAQLFADFGFAEVYSLDGGYEAWRKVHTPANSQLTEALQCWLMAQEFPAADIHARTRDGVTPLMRAAGEGDPARV
AELLAAGADPHQORNNDGNQALWFACVSENLDTLDLLVAVGAHLNHONDNGATCLMYAASAGKTAVVERLLAFGAD
RSLLSLDDFTALDMAANLECLNLLRETPRRIKAVT

Uloha 4:

Pokuste se urcit funkci nasledujiciho proteinu pomoci databaze Pfam (http://pfam.sanger.ac.uk).

Protein:

MRYIRLCITISLLATLPLAVHASPQPLEQIKQSESQLSGRVGMIEMDLASGRTLTAWRADERFPMMSTFKVVLCGA
MLARVDAGDKQLERKIHYRQODLVDYSPVSEKHLADGMTVGELCAAATTMSDNSAANLLLATVGGPAGLTAFLRQ
IGDNVTRLDRWETELNEALPGDARDTTTPASMAATLRKLLTSQRLSARSQRQLLOWMVDDRVAGPLIRSVLPAGW
FIADKTGASKRGARGIVALLGPNNKAERIVVIYLRDTPASMAERNQQIAGIGAALIEHWQR

Odhadnéte, které z vyznacenych aminokyselin maji vliv na spravnou funkci ¢i strukturu proteinu.

Uloha 5:

Pokuste se ur¢it funkci nasledujiciho  proteinu  pomoci serveru InterProScan
(http://www.ebi.ac.uk/Tools/pfa/iprscan/).

Sekvence:

MTELKNDRYLRALLRQPVDVTPVWMMRQAGRYLPEYKATRAQAGDEMSLCKNAELACEVTLOQPLRRYPLDAAILF
SDILTIPDAMGLGLYFEAGEGPRFTAPVTCKADVDKLPIPDPEDELGYVMNAVRTIRRELKGEVPLIGFSGSPWT
LATYMVEGGSSKAFTVIKKMMYADPQALHLLLDKLAKSVTLYLNAQIKAGAQSVMIFDTWGGVLTGRDYQQFSLY
YMHKIVDGLLRENDGRRVPVTLFTKGGGOWLEAMAETGCDALGLDWTTDIADARRRVGHKVALQGNMDPSMLYAP
PARIEDEVATILAGFGQGEGHVENLGHGIHQDVPPEHAGAFVEAVHRLSAQYHN



Uloha 6:

Nasledujici sekvenci hypotetického proteinu analyzujte pomoci serveru Propsearch
(http://abcis.cbs.cnrs.fr/propsearch/)

Sekvence:

MASPSILKKYGKYFEYCPLEERMIELAKKGE IADAMLLFEKEKPSEFVYKGDAIEKRLRNIYLSTRLGVKAKINE
NDYVIPRDLRWMLDIYESYLNMGENKVFLILGGELRYLIDFFESYLOQFKGFYLLVVKEAKDLLRFRNTCHYDATIT
FSDSSILEYQONVDELKNLENSLETTLKVHNRKNSVKVLLSPALPKAIMSSKPYKVLEQFFKEKGIEMEGILPYQL
NADDKLLPPHFHNSEMEKSKEYRELESKTKVYIQEFLKKANMNDENEGNDNQKNTN

Uloha 7:

Pomoci serveru SMART (http://smart.embl-heidelberg.de/) analyzujte domény v nasledujici sekvenci
a nasledné pomoci serveru STRING (http://string-db.org) prozkoumejte pravdépodobné zapojeni v
metabolismu.

Sekvence:

MSIEHILIIDDDPHILALLSEILGARNEFSVSSAPGVKQATIKQISNCPFDLIISDMNMPDGSGLDIIQYTKQHRPQ
TPILVITAFGTIQONAVEAMREFGAFNYLTKPFSPDALFTLIAKAEELQALQODNLFLOSQGSSISHPLIAESPSMK
QLLDKARRAANSSANIFVHGESGCGKENLSFFIHKHSPRSTKPYIKVNCAAIPDTLLESEFFGHEKGAFTGATTK
KVGRFELAHQGTLLLDEITEIPIHLOQAKLLRAIQEQEFEHIGGIKTLPVNIRFLATSNRDLEEAIETKVLRODLY
YRLSVISLHIPPLRDRKEDILPLAHYYLEKFCKMNNKPPKTLSLEAQRNLLDYSWPGNVR
ELSNVLERTVILENDPAITPSMLALL



