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7) Evoluéni interpretace
- speciace a nahrazeni
- vymirani a rekolonizace lokalnich populaci




multire

Predpoklad:
Multiregionalni mode
nemohl probihat genov




» reprodukéni velikost 20 000 jedincu (jedna se o odhad z efektivni = pouze primé linie)

« pfi minimalni hustoté osidleni 0,03 osoby/km? (F-Hassan; v CR je dnes 132 osob/km?)

= obyvali odhadem Uzemi 6"minimalni rozloze asi 700 000 km2 (napf. velikost statu Texas,
rozloha CR asi 78 000 km?)

« v dobé stfedniho Paleolitu je obyvano uzemi o mnohem vétsi rozloze asi 40 miliont km?

= hustota je tak vyrazné mensi
= to odpovida pri 20 000 lidech napfiklad rozSifeni 800 drobnych populaci po 25
jedincich
= tedy asi kazdych 50 000 km? jedna mala populace
= = mala pravdépodobnost velkého genového
toku — nesplnéni multiregionalniho modelu, ktery vyZzaduje genovy tok mimo
Afriku

Svédc¢i ve prospéch modelu nahrazeni.



= vyvoj neprobi

fylogeneticky




Zaveér celkovy:
Na rozdil od mitochondrialni Evy nebo rozmanitosti africkych populaci nema mala

efektivni velikost populace nasich predchudcu /étleni v alternativnim modelu a je
tak prvnim jasnym dukazem, pomoci kterého.lze zamitnout multiregionalni model.

Out of Africa Xx Multiregionalni model

Velikost populace v X
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7) Evolucni interpretace - vymirani a rekolonizace lokalnich populaci

Jakym mechanizmem mohla byt po tak dlouhou dobu.udrZovana tak mala efektivni
velikost populace?

» mimo Afriku existovaly malé lokalni populace
(primérné stovky az tisic jedincu v kazdé)
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* tyto populace Casto zanikaly (nepfiznivy vliv
podminek prostredi)

* a byly nahrazovany jedinci z populaci jinych
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* vznikaly takto nové nahrazujici populace

» celkova velikost populace se tak nemeénila
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* geneticka informace puvodni lokalnich
populaci zanikala a byla nahrazena Populations
genetickou informaci rekolonizujicich populaci

* geneticka rozmanitost se tuto cestou zmensSila (mozna, Ze velikost populaci tedy byla v
minulosti ve skutec¢nosti vétsi nez odhadujeme na zakladé takto podhodnocenych udaji)



* model vSak pfedpoklada uplné vymirani a uplné nahrazeni — neuvazuje genovy tok (migraci)



» jak to bude vypadat s probihajicim genovym tokem ukazuje obrazek
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* vysledek je stejny
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» vSichni maji spolecného predka v populaci D

» ovSem geneticka informace muze byt v
kazdé generaci ovlivnéna primeési DNA z
jiné populace v dusledku migrace
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Populations

V dusledku scénare vymirani a nahrazeni mohou byt odhady velikosti populace nasich
pfedchudcu podhodnoceny.



Platnost tohoto modelu véak bude potreba jeste c ale studovat a potvrdit
dal$imi genetickymi a archeologickymi vyzkumy.



Shrnuti:

1) celkova velikost starovékeé populace se pohybovala v rozmezi od nékolika stovek tisic az
po jeden milion lidi

2) dlouhodoba pramérna efektivni velikost populace Cloveéka byla v nékolika poslednich
stovkach tisic let velmi mala (asi 10 000)

3) populace naSich prfedchidcl byla mala po dlouhou dobu (mozna az k H. erectus) = model
dlouhotrvajiciho bottlenecku

4) k velkému narustu ve velikosti populace dochazi jesté pfed nastupem zemédélstvi v
pozdnim Pleistocénu v obdobi mezi 40 000 az 50 000 lety (avSak s velkym intervalem
spolehlivosti)

5) na zakladé nékterych studii se zda, Zze expanze mohla zacit jiz dfive v Africe

6) mala efektivni velikost populace nasich pfedchidcti nema vysvétleni v alternativnim
modelu a je dukazem, pomoci kterého Ize zamitnout multiregionalni model

7) model postupného vymirani a nahrazeni je velmi realnou alternativou k modelu velmi
rychlého nahrazeni (bude potfeba dale studovat a potvrdit genetickymi a archeologickymi
vyzkumy

8) v dusledku scénare vymirani a nahrazeni mohou byt odhady velikosti populace nasSich
predchuadcl podhodnoceny



