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ZAKLADY STATISTICY

Datum: 24. 4. 2019
Jméno:

Statisticky zpracujte oba soubory dat uloZené v .xIsx souborech Data_lebky a Data_kozni_rasy.
Vysledky pfiloZte v tisténé a prehledné formé k protokolu.
Pro soubor lebky

1) Prozkoumejte miry G-OP a EU-EU na pfitomnost extrémnich hodnot. Poradi pfipadnych
extrém( zapiste a tyto jedince z datasetu odstrarite.

2) Uvedte popisnou statistiku téchto dvou rozmér(, Ciselnou formou (zédkladni parametry)
v rdmci kazdého pohlavi a grafickou formou (Box-plot a histogram) pro celkovy soubor.

3) S pomoci spravného testu zhodnotte stat. vyznamnost rozdilu v hodnotach G-OP a EU-EU mezi
pohlavimi. Test zvolte podle toho, zda data spliuji predpoklad normality a shody rozptylu.
Vysledky uvedte v tabulkové podobé.

4) Rozdily v hodnoté lebecnich mér mezi pohlavimi zhodnotte s pomoci dopredné diskriminacni
analyzy, a to véetné ovéreni nezbytnych predpokladi. Do protokolu uvedte Wilksovu lambdu,
procento spravné zarazenych jedincl a vybrané proménné.

5) Kilasifikaéni rovnice pouZzijte ke klasifikaci tfi jedinc afrického plvodu, uvedenych ve druhém
listu souboru, a zhodnotte Uspésnost klasifikace v porovnani s plvodnim souborem.

Pro soubor kozni_rasy

1) Vhodnym testem zhodnotte miru korelace tloustky jednotlivych koZnich fas (po logaritmické
transformaci) s hodnotou podilu télesného tuku, zmérenou bioimpedanénim pfristrojem.
Zapiste dvé nejvice korelujici proménné.

2) Vztah tloustky koZnich fas a podilu télesného tuku zhodnotte linearni regresni analyzou.
V protokolu uvedte podil rovnici vysvétlované variability a vyjadreni k normalité rozloZeni
rezidui.

3) S pomoci vytvofreného modelu odhadnéte podil tuku u jedince z listu dva (funkce Predict
dependent variable) v dialogovém okné analyzy.



