Cviceni 2

1. Importujte dataset o popisujici rybi spolecenstva v fece Doubs.

2. Proved’te souhrn dat a zkontrolujte, ze se nacetla spravné

3. Spocitejte druhovou bohatost, Shannoniiv index a vyrovnanost (Pielou's eveness) pro

jednotlivé vzorky. Vysledek ulozte do nového data frame.

4. Proved’te explora¢ni analyzu dat. Z grafickych metod pouZzijte napt. parovy graf.
Spoctéte linedrni model zavislosti jednotlivych parametra diverzity na podminkach
prostiedi.

a) Proved’te test saturovaného modelu

b) Otestujte jednoduché korelace (marginal effects) mezi parametry diverzity a

podminkami prostiedi

c) Proved’te vybér prediktort a vyberte tak minimalni adekvatni model
d) Proved’te regresni diagnostiku modelu
e) Exportujte vysledky do Wordové tabulky a napiste k ni popisek.

6. Importujte list CalamagrostisBiomass z datasetu Rhinanthus. Vyberte z datasetu pouze data
z posledniho roku experimentu (2015) a otestujte na nich, vliv dvojiho koseni a vysevu
kokrhele (Rhinanthus) na biomasu titiny kiovistni (Calamagrostis epigejos). Analyzujte
pomoci linedrniho modelu se smiSenymi efekty a zadejte blok jako faktor s ndhodnym
efektem. Zhodnot’te zda je nutné provést transformaci hodnot produkce biomasy.

i

as.formula(data.frame) prevede jména sloupcl (vars) na vyraz varl
~ var2+var3+...

Im() fituje linedrni model
summary (1lm) provede vyhodnoceni 1m.
anova () testuje signifikanci linedrniho modelu (i dal$ich modeln)

addl () zhodnoti efekt pridéni prediktoru do modelu; hodi se k
otestovani jednoduchych parovych korelaci

update () umozZnuje upravit strukturu a dals$i parametry modelu

step() provede automaticky vybér minim&dlniho adekvatniho modelu na
zdkladé AIC

pPlot(1lm) nakresli grafy regresni diagnostiky pro linedrni model

vegan:
specnumber () spocte druhovou bohatosti

diversity() diverzitni indexy

psych:

pairs.panels () parovy graf pro exploraci vztaht a rozdéleni

nlme:

lme () fituje linedrni model se smiSenymi efekty



