
Návrh protospaceru pomocí skriptu 

1. Instalace Pythonu 

Stáhněte si a nainstalujte verzi Pythonu vhodnou pro váš operační systém ze stránky: 

https://www.python.org/downloads/ 

 

2. Stažení skriptu 

Ze stránky https://github.com/ahatoum/CRISPR-Cas10-Protospacer-Selector si stáhněte 

skripty MainScript.py, GNfunctions.py. Oba skripty si uložte ve stejné složce. 

 

3. Stažení sekvence Major Capsid proteinu (MCP) 

https://www.python.org/downloads/
https://github.com/ahatoum/CRISPR-Cas10-Protospacer-Selector


Na stránkách Genbank si pod přístupovým kódem MH844528 najděte sekvenci Major capsid 

proteinu. Uložte si kódující sekvenci proteinu spolu s 500 bp upstream a downstream ve 

Fasta formátu. 

>MH844528_phi812_MCP_500upanddown 

AATTTCTGAAATCCAAGCTGAAGATGTTTCTAAATCAGTAGACACTGATGAAGAAGCTGTAGAAAAAT

CAGTAACATCTACAAACGGAGAGCAAGAAAAAGTAGAAGGTTACGTTTCTAAATCAGTAGACACTGAA

GAACAAGCTGAAACTGGTGAAGCAAAATCAGAAGAAGCTGAAGAAGTACAAGAAGATAACACATTTA

AAGGATTAAGTCAAGAAGAACGAACTAAGTTCATGGATTCTTACAAAGCACAAGCTAAAGACCCTAGA

GCTTCTAAACATGACTTACAATCAGCTTACCAATCTTACTTGAACATTAACACTGACCCTACTAATGCAT

CAGAGAAAGATATTAAAACTGTAAAAGACTTTGCACAAATTTAATTAATGCACAAAGTTGTGTTATATT

ATACGGTGTAACTAAAGAATATAAATAGGGTACATTTTACTGTACCCTACATAAAATAAAAAGAACACA

AATGAAAGGTGATAAATTTATATGACTATCGAAAAGAACCTGTCAGACGTTCAACAAAAGTACGCTGA

CCAATTCCAAGAA 

4. Otevřete skript MainScript.py ve vhodném editoru, můžete použít například Notepad. 

Upravte sekvenci tag, pokud využíváte jiný Cas editační systém a Váš tag se liší. 

 

5. Dále vložte sekvenci MCP a okolního lokusu jako plain text do proměnné gene. Nezapomeňte 

ponechat uvozovky.   



6. Uložte změny a spusťte skript. 

7. Ve stejné složce jako jsou uloženy skripty by se vám měl zobrazit soubor Results.txt, ve 

kterém naleznete sekvence možných protospacerů. 

 


