MHHHHHHENLYFQSSLAEIRTDEFNILYSMMKKHEEFRWMRLRIRRMADAWIQATKSLAEKQONL
EKRKRKKVLVHLGLLTKESGFKIAETAFSGGPLGELVOWSDLITSLYLLGHDIRISASLAELK
EIMKKVVGNRSGCPTVGDRIVELIYIDIVGLAQFKKTLGPSWVHYQCMLRVLDSFGTEPEFNH
ANYAQSKGHKTPWGKWNLNPQOQFYTMEFPHTPDNSFLGFVVEQHLNSSDIHHINETKRONQSTLV
YGKVDSEFWKNKKIYLDIIHTYMEVHATVYGSSTKNIPSYVKNHGILSGRDLOQFLLRETKLEVG
LGFPYEGPAPLEAIANGCAFLNPKEFNPPKSSKNTDFFIGKPTLRELTSQHPYAEVEFIGRPHVW
TVDLNNQEEVEDAVKAILNQKIEPYMPYEFTCEGMLORINAFIEKQDFCHGQVMWPPLSALQV
KLAEPGQSCKQVCQOESQLICEPSFFOHLNKDKDMLKYKVTCOSSELAKDILVPSEFDPKNKHCV
FOGDLLLFSCAGAHPRHQRVCPCRDFIKGQVALCKDCLMKIEEGKLVIWINGDKGYNGLAEVG
KKFEKDTGIKVTVEHPDKLEEKFPQVAATGDGPDI IFWAHDRFGGYAQSGLLAETTPAAAFQD
KLYPFTWDAVRYNGKLIAYPIAVEALSLIYNKDLLPNPPKTWEEIPALDKELKAKGKSALMEN
LOEPYFTWPLIAADGGYAFKYAAGKYDIKDVGVDNAGAKAGLTFLVDLIKNKHMNADTDYSTA
EAAFNKGETAMTINGPWAWSNIDTSAVNYGVITVLPTFKGOQPSKPEFVGVLSAGINAASPNKELA
KEFLENYLLTDEGLEAVNKDKPLGAVALKSYEEELAKDPRIAATMENAQKGEIMPNIPQMSAF
WYAVRTAVINAASGRQTVDAALAAAQTNAAAGGGSDVDIEAGQTLVQVVNISNGETWVAIQLP
AQYRSFDLVFENVSPSTSGSVLVAQMAPQSGGVYGSNYSGSGWGNDLGGGGEYGYSEAKWMCL
WPANRSGPNSKTGIYGTCKLMNLNQSNAVPSVTSNLFAPTAYKNEPGYANVGGCCQKIRGLAS
SIQFAFALHGGNVPONTDTEFSGGTIKVYGWNHHHHHHHH

Predikujte strukturu proteinu (Phyre, SwissProt, PSI Pied, I-Tasser), zkuste jeho co nejlepsi
charakterizaci - jake budou vlastnosti proteinu, Ize vysledovat konzervovane aminokyseliny.
Je na tomto proteinu neco zvlastniho?

Nezapomeiite, Ze se jedna o docela dlouhy protein, mize se sklddat z nékolika domén. A taky
nezapomeite, ze spousta predikénich programi pracuje pouze na zédkladé homology search,
takZe dokaze odhalit pouze to, co uz existuje v databazi.



