Cviceni 9
1. Nactéte data popisujici morfometrii bruslafek. Vyberte z nich data popisujici samecky 6.
instaru. Na tato data aplikujte k-means partitioning. Urcete optimalni pocet clustera.
Proved'te k-means s timto poctem a nésledn¢ vykreslete do PCA diagramu, tak, Ze k-means
klasifikaci vyjadtite barvou a skute¢nou druhovou piislusnost zakleslete obalkou. Zkuste to
jesté jednou pro skute¢ny pocet druhi.

2. Nactéte data o pakomarech ze Svratky. Na zéklad¢ logaritmovanych (/In(x+1)) druhovych dat
vypocitejte Bray-Curtis matici nepodobnosti. Na ziskané distancni matici vypocitejte 3
nasledujici shlukové analyzy a porovnejte jejich dendrogramy:

1. single linkage (Nearest Neighbour)
2. complete linkage (Farthet Neighbour)
3. average linkage (Unweighted Pair Group Method with Arithmetic mean)

3. Nechejte si zobrazit kofenetické vzdalenosti proti ptivodnim (Bray-Curtis) vzdalenostem a
vykreslete jejich vztahy ve scatter-plotu. Pfidejte do grafii pfimku odpovidajici y = x.
Porovnejte grafy a zamyslete se nad tim, co fikaji

4. (samostatné) Nactéte data o rostlinnych spolecenstvech v tundie (Saccone et al.). Spocitejte
na nich clusterovou analyzu. Zkuste riizné ptistupy. Nakreslete vysledky. Cisla vzorkd v
diagramu nahrad’te typem stanovisté (proménna site) a zhodnot'te jak dobte koresponduji
vysledné shluky pravé s typem stanoviste.

R funkce

kmeans k-means partitioning

hclust klastrova analyza

cophenetic matice kofenetickych vzddlenosti mezi vzorky.
vegan:

cascadeKM k-means paritioning provedené prfes sérii k, diagnostika
pomoci Calinski - Harabasz kritéria pomoci plot (cascadeKM.objekt)



