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Taxonomicke a fylogenetické postavenie rodu
Klebsormidium

Fylogenetické analyzy na zaklade sekvencii
18S rRNA potvrdzuju, ze Charophyceae
a suchozemske rastliny vytvaraju monofyleticku
skupinu

Na zaklade studii fylogenetickych vztahov
medzi roznymi zastupcami vsSetkych piatich radov
Charophyceae, je vetva radu Klebsormidiales
umiestnovana na bazu s ostatnymi radmi
Charophyceae, ako aj zastupcami Bryophyta
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Fylogenetické vztahy medzi 19 taxonmi streptofyt na
zaklade chloroplastove] SSU a LSU rRNA, strom
vypracovany metodou ML (podla Turmel et al.2002).




Ekologia druhov rodu Klebsormidium

terestricke, sladkovodné, antropogénne zat’azené a

urbanizované biotopy

K. crenulatum agresivny kolonizator terestrickych
biotopov priemyselnych komplexov Poruria a Porynia

v severozapadnom Nemecku

Ekolégia skumanych kmenov K. crenulatum
- hydroterestrické biotopy, primorska Antarktida

- hypogeicky biotop, Gombasecka jaskyna

- hypogeicky biotop, krypta Chatama Sofera



0 biotopu ostrova

- agarom spevne

testované na orga

a 0,1% glukoza), kvoli vyluc




Markery druhu Klebsormidium flaccidum —
na zaklade laboratornych kultivacii

.....
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Klebsormidium flaccidum

Na agarovych platniach:

-tenké homogéenne kolonie, bez vinitej
struktury

V roztoku:

-zeleny prstenec na hladine roztoku
v skumavke a husty chumac na dne
skumavky

\IELGED
-40-50 bunkové, rovné

Zoosporogeneéza:
-pritomnost biflagelatnych zoospor
-pory v bunkovej stene



Markery druhu Klebsormidium crenulatum —
na zaklade laboratornych kultivacii

Klebsormidium crenulatum

Na agarovych platniach:
-stredovo sumerné, zretelne vinité
kolonie (vefmi dobre rastuce)

V roztoku:

-ponorené chumace na dne skumavky
(slabo vyvinuté)

\IELGES
-50-85 bunkove, sSpiralovito zvinené

Aplanosporogenéza

Nepravé rozkonarovanie



ormidium crenulatum

mierka 10um

15 dni, agar BBM




acherey-Nagel)

ML DNA, vysledny ok
e anelacna teplota 50 °C

- primery su dobré, ale PCR




(podla odporucani

0.2 uL 2U/uL
reakcie 20 L,
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Sekvencia zo vzorky c.2 (Klebsormidium crenulatum)

10 20 30 40 50 &0 T B0 a0
T T T e T e T T T T T I T e e e e
CGCTTCGGGLCGCAGECCATCTTTTAALGACGTTCAGTC AAGAGLAGGGCCC T TTTGCCGCGTC AGACCGCCCGACGGTALALLTC TGRAGCLAC

110 120 120 140 150 160 170 180 190
I I B B R T B B EE e B L T R B B B B B B I
AGCTECTCTACAGCAACGTCAACC TCAAGGAGGTGAGGFEAGGC TG TG TATALATC GGG TTEGACAGAATCATAACCTTGATTCGAGGATGC

210 220 230 240 250 260 2710 280 290
T T T T T T T L T T e T I T e T
TTGGTCAGETAGTGGACGCGTATTCGALGAGTGTGCCAC AAAGCGTCC AGTC LATGC ALGATCATAAGTGC TTTACALGATTCGCGTCTCTCTCTC

310 320 330 340 350 360 370 380 390
T T T e T T T T T T I T e T
AGTAGACCAGTGC TTTGTTAGTGCGGCGTC TRGAGTC TTTGTGACGCC TOGAC AATTAGTC AL AATGATC AGAGCCGCTTGGTTTGGGGTTTGCGT

310 320 330 3410 150 ET) 4710 LY 390
T T T T T T L T T e T I T e T
TGTCTTTTCAAAGC TCCGAATGCATCGCCCCATC TCTATCGATTTTGALLATTC TGO TCTGGTTTGALRACCCCGRATTARAGACAGATCTTGCTG

510 520 520 5410 550 560 570 580 590
I I I B B I B B B B B B B LTI B B S ATl EEIREI IERERR I
CTTATCCC TG G TCC TCTTCCC T AG G TGA A CATAT GGG TCCCGTC A A MGG T TTEC Y TGAC ARGTC TCGCCCAATTGATACAACTRR

610 620 630 630
e T e e e N EIETEIET IR
TGoC T TTAAC TTGATTCCTTTC TGCAGGTTTCCACL

G+C 50,47% A+T 48,91%







Dakujem za pozornost



