V tabulkach mate hodnoty Ct (bod pfechodu kiivky do exponencidlni faze) pro oba geny, ze
kterych si spocitate jejich miru exprese. Jelikoz nize uvedené vypocty plati pouze pro
srovnani referencniho genu (housekeeping) a vySetfovaného genu (ten zde neni), provedete
vypocty alespoil pro porovnani exprese housekeep. genti vii¢i sob¢.

Z Ct hodnot je na prvni pohled ziejmé, Ze GAPDH se v podstaté u vSech exprimuje vice nez
B-aktin. K tomu jesté vyuZzijete vSechny 3 vzorce v upravené podobé (Cerveng). Do vyrazu

cvwr

ACt (ontrolniho vzorku date svoji hodnotu ACt — vyjde vam zaporné Cislo, které dosadite do vzorce
pro R. Exponent bude kladny, protoze AACt je zaporné, tedy R = 2744V Vysledné &islo pak
udava kolikrat vice se exprimuje GAPDH neZ B-aktin v rdmci hodnot vasi skupiny.

Ten, kdo bude mit ve skupin€ nejnizsi ACt, mize do vysledkti pouzit hodnoty n¢koho jiného
se zminkou, ze jeho hodnota poslouzila k vypoctu AACt.

Tém, kterym PCR nevysla mizou k modelovému vypoctu pouzit hodnoty nékoho jiného.

Snad je to trochu srozumitelné...jinak to ud¢€lat nejde, tak aspon takto.

Pod tabulkama mate také fotky kiivek obou genil.

Puvodni vzroce:

R = 2 -AACt
kde:

AACt = ACt testovaného vzorku — ACt kontrolniho vzorku

ACt testovaného vzorku = Ct cilového (target) genu — Ct housekeeping genu

Ptizplisobené vzorce:

R = 2 -AACt
kde:

AACt = ACt nejnizsi hodnota v ramci skupiny = ACt vase hodnoty

ACt = Ct p.aktin— Ct GappH
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Utery

Vzorek ¢. | B-aktin (Ct) GAPDH (Ct)
1 43.50 33.49
2 37.33 36.05
3 31.05 29.49
4 33.75 30.00
5 31.32 29.04
6 X 35.21
7 33.13 30.24
8 37.36 28.01
9 X X
10 X X
11 32.30 28.53
12 37.80 31.86
13 30.46 29.30
14 36.41 33.07

Sti‘eda

Vzorek ¢. | B-aktin (Ct) | GAPDH (Ct)
1 32.29 32.09

37.17 34.15

3 34.48 32.50
4 X X
5 41.40 37.67
6 X X
7 35.83 30.59
8 34.57 27.73
9 36.05 33.98
10 34.68 36.16
11 X 30.92




Ctvrtek

Vzorek ¢. | B-aktin (Ct) | GAPDH (Ct)
1 32.99 30.91
2 38.78 34.94
3 31.23 29.40
4 35.38 31.50
5 32.79 32.47
6 32.31 37.75
7 45.00 X
8 30.78 27.49
9 31.81 30.98
10 X X
11 29.04 28.08
12 38.56 27.64
13 26.88 38.45
14 33.00 31.85
15 29.82 27.46
16 31.51 28.58

Patek

Vzorek ¢. | B-aktin (Ct) | GAPDH (Ct)
1 32.04 29.57
2 32.28 29.11
3 X 30.23
4 30.56 28.54
5 29.89 30.80
6 31.64 31.71
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Streda — B-aktin
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Ctvrtek — p-aktin
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Patek — B-aktin
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