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Molekularni charakterizace meiotickych rekombinaci u pSenice.

(Skolitel: Mgr. Miroslav Valarik, PhD.)

Meioticka rekombinace je hlavni silou evoluce a adaptace vyssich rostlin. Mista rekombinaci nejsou
nahodnad, protoze je mozné najit mista s vyssi frekvenci rekombinace nez je primér, tzv. ,rekombinacni
hotspoty“. I kdy?Z je toto téma podrobné studované po mnoho desetileti, sekvence mist kde k rekombinaci
dochazi, nebylo mozné ziskat. Nedavné pokroky v molekularni biologii jako technologie ,,Next Generation*
sekvenovani (NGS) a tfidéni rostlinnych chromosomt umoziiuje ziskat sekvence mist rekombinace i v tak
velkém a komplexnim genomu jaky ma pSenice setd. Cilem prace je identifikace nékolik mist rekombinace na
chromosomu 4A pSenice pouzitim jiz existujici vysoko-hustotni genetické a fyzické mapy a jejich chrakterizace.
Vyvoj molekularnich markerti, genotypovani, ,,chromosome walking®, sekvenovany BAC klonti a analyza
sekvenci budou zakladnimi metodami pro dosaZeni cile prace.

Konstrukce mapovaci populace a vysoko hustotni mapovani genu rezistence vuci padli
travnimu u T. durum.

(Skolitel Mgr. Miroslav Valarik, PhD.)

Infekce pSenice houbou B. graminis je pfi¢inou nemoci Padli travni. Studium interakci tohoto patogenu a hostitel
je zakladnim piedpokladem efektivniho §lechténi odrid odolnych viici nemoci padli travni. Protoze standardni
geny rezistence (R geny) se vyznacuji specificitou k jednotlivym rasam patogenu a relativné kratkou trvanlivosti
(cca pét let) je vyhledavani novych gend odolnosti k padli hlavni vyzvou souc¢asného $lechténi. Nedavno byl

Vv krajové odridé psenice tvrdé identifikovany gen rezistence k padli travnimu fungujici bez ohledu na rasu a
vsak pouze v homozygotné recesivni konstituci. I kdyz je mapovani v tetraploidnim genomu psenice stale
komplikované s publikaci referencniho genomu se situace vyrazn¢ zjednodusila. Proto je hlavnim piedpokladem
uspé&sného mapovani genti kvalitni genotypovani a konstrukce genetické mapy. Hlavnim cilem dipomové prace
bude konstruovat vysokohustotni genetickou mapu v oblasti tohoto genu. Hlavnimi nastroji konstrukce
vysokohustotni mapy prace budou extrakce DNA z rostlinnych vzorki, polymerazova fetézova reakce a prace

S mapovaci populaci (genotypovani), patogenem (fenotypovani).



Kontakt:

Dr. Miroslav Valarik (valarik@ueb.cas.cz).

Centre of the Region Hana for Biotechnological and Agricultural Research
Centre of Plant Structural and Functional Genomics

Institute of Experimental Botany AS CR

Slechtitelu 31

Building E

78371 Olomouc

Czech Republic

Tel: +420 585 238 714
Fax: +420 585 238 704
www: http://olomouc.ueb.cas.cz/



mailto:valarik@ueb.cas.cz
http://olomouc.ueb.cas.cz/

