RozloZeni jednotlivych vzorki Zmérena absorbance

pramér A konc. protein (mg/ml)

prmér A konc. protein (g/)



Spocitejte koncentraci protein(i ve vzorcich 1 - 5, pomoci rovnice reg
krivky. V pravé ¢asti jsou hodnoty absorbance (vZdy v duplikatech) zi
readrem, v levé Casti je rozloZeni jednotlivych standard( a vzorkd. v
oznaceny zelené, standardy modre.

1. Zprmeérujte duplikaty (vZdy dvé hodnoty vedle sebe) pro jednotli
vzorky.

2. Z primérnych hodnot standardl vytvorete graf (pozor na typ graf
absorbance (osa Y ) na koncentraci bilkovin (osa X). Vzniklou kfivku g
pfimkou regrese a vyneste jeji rovnici.

3. Z regresni rovnice vypoctéte koncetraci bilkovin u jednotlivych vzc
jako hodnotu Y samoziejmé dosadite dfive vypocitanou prdmérnou
jednotlivé vzorky.

Vyjadieni hodnoty X z rovnice:y =ax+ b - x = (y - b)/a
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Spotitejte koncentraci proteind ve vzorcich 1- 5, pomoci rovnice regrese
kalibra&ni kfivky. W praveé £asti jsou hodnoty absorbance (vidy v duplikatech)
zméefené ELISA readrem, vieve £asti je rozlofeni jednotlivych standardd a veorki.
VWzorky jsou oznaleny zeleng, standardy modie.

1. Zpriimérujte duplikaty (vEdy dvé hodnoty vedle sebe) pro jednotlivé standardy
a vzorky.

2.7 primérnych hodnot standardd wivorete graf (pozor na typ graful) zavislosti
absorbance (osa Y ) na koncentraci bilkovin (osa X). Vzniklou kiivku proloite
linearni pfimkou regrese a wwneste jeji rovnici.

3. Z regresni rovnice wpoftéte koncetraci bilkovin u jednotliviech vzorkd
i hodnota X), jake hodnotu ¥ samozfejme dosadite diive vypotitanou primé&rnou
absorbanci pro jednotlivé vzorky.

YWyjadreni hodnoty X z rovnice:y=ax +b 2> x=(y - b)fa



